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提名意见

申请人项目组长期致力于肿瘤生物信息学研究，在国家自

然基金和国家重点研发计划等资助下，经过 8年的研究攻

关，聚焦一系列针对各种肿瘤组学大数据的生物信息学算

法和工具的研发及其基于大数据的肿瘤标志物鉴定和肿瘤

发生发展机制研究, 发展了多个分析组学大数据鉴定肿瘤

驱动基因突变、tRNA 衍生片段和表观遗传修饰的生物信息

学算法、工具和数据库，较现有分析方法和工具有很大提

升，为肿瘤学研究领域的大数据分析提供了优异的研究手

段和资源，被同行大量引用。 项目组阐明了多种可以作为

肿瘤靶向治疗新靶点的 RNA 分子在肿瘤中的作用机制，并

鉴定了肿瘤早期筛查和临床预后的分子标志物，为肿瘤的

精准诊治和药物研发提供了坚实的理论基础，同时为基础

研究的临床转化提供了可行性。

本项目相关成果共发表 SCI 论文 25 篇，其中 IF>10 分的 9

篇；发表论文共计被引用 1100 余次，被 Cell、Nature

Reviews Molecular Cell Biology、Nature Reviews

Genetics 等在内的高水平杂志他引；已获授权国家发明专

利 8项；此外获得软件著作权 3项。这些原创性工作被国

内外同行正面引用，体现了申请人的国际学术影响力和在

肿瘤生物信息学领域的领先地位。

提名该成果为省自然科学奖一等奖。


