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	提名意见
	猪的脂肪沉积直接影响生猪生产效率、猪肉品质、繁殖性能和抗病力等，从而影响生猪养殖的经济效益。因此，深入了解脂肪沉积过程及其调控机制，对提高生猪养殖经济效益，促进养猪业的健康发展具有重要意义。该项目发现了猪的脂肪细胞从胚胎干细胞、到间充质干细胞、到前体脂肪细胞，最后到成熟脂肪细胞发育过程中，RNA表观遗传修饰（mRNA m6A和m5C）在其中起着重要的调控作用，该研究填补了脂肪细胞发育的RNA表观遗传修饰机制的空白；在此基础上，在国际上首次构建靶向mRNA m6/m5C的高通量营养素筛选技术，并发现了所筛选到的营养物质通过RNA表观遗传修饰调控脂肪沉积的机制，为饲料营养关键技术的形成奠定了基础。项目成果具有创新性和国际影响力。
推荐提名该项目为2023年度浙江省自然科学奖一等奖。




