[bookmark: _GoBack]浙江省科学技术奖公示信息表（单位提名）
提名奖项：科学技术进步奖
	成果名称
	临床重要病原菌体外快速诊断关键技术创新与临床应用

	提名等级
	一等奖

	提名书
相关内容
	自然科学奖：提名书的代表性论文专著目录、主要知识产权和标准规范目录；
技术发明奖：提名书的主要知识产权和标准规范目录；
科学技术进步奖：提名书的主要知识产权和标准规范目录、代表性论文专著目录。

	主要完成人
	张钧，排名1，教授，浙江大学；
阮陟，排名2，研究员，浙江大学；
高俊顺，排名3，无，杭州广科安德生物科技有限公司；
陈欢，排名4，研究员，杭州微数生物科技有限公司；
鲜于运雷，排名5，研究员，浙江大学；
贾慧琼，排名6，主管技师，浙江大学；
谢鑫友，排名7，教授，浙江大学；
吴胜军，排名8，主任技师，浙江大学；
于婷，排名9，特聘副研究员，浙江大学；
赵锋，排名10，主任技师，浙江大学；
傅鹰，排名11，副主任技师，浙江大学；
。
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	1.单位名称：浙江大学

	提名单位
	浙江大学

	提名意见
	该成果围绕临床重要病原菌的体外精准诊断需求，开展了从核心关键技术突破到临床应用转化的系统研究，形成了具有自主知识产权的原创性成果。团队在病原菌基因组序列分析、体外抗菌药物敏感性预测、微生物鉴定与耐药基因快速识别等方面研发了多项创新技术，并获得多项国家发明专利与计算机软件著作权，为临床快速诊断提供了高效、可推广的解决方案，并在全国二十余家医疗与医学检验相关企业推广应用，有效提升了检验效率与分析精度。团队还研发了国内首个服务于疾控和临床的微生物数字化知识库——微数百科，不仅提供专业生物学知识和真实世界风险信息，还可对关键信息进行结构化统计分析。相关成果已发表于ACS Nano、Advanced Materials、Drug Resistance Updates等国际高水平学术期刊，研究内容涵盖病原耐药机制发现、纳米传感与机器学习结合的创新诊断策略、基因组大数据分析及安全性评估，整体水平达到国际前沿。成果的临床应用显著提高了病原检测的灵敏度和特异性，缩短了检验周期，对医院获得性感染、社区获得性耐药菌监测等临床实践产生了积极影响，具有广阔的推广前景。总体而言，该成果实现了从基础研究到临床转化的完整链条，创新性强，应用效果突出，为医学检验诊断领域的技术进步和公共卫生安全保障提供了重要支撑。建议提名该成果为浙江省科学技术进步奖一等奖。
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