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	提名意见
	该系列创新成果揭示了肿瘤微生态环境对癌症转移的跨物种调控关键作用，拓展了肿瘤研究长期以来主要集中在遗传、表观、代谢等细胞因素的研究方向，为肿瘤的系统性研究以及临床肿瘤的微生物诊疗打开新的思路：
1. 该系列创新成果搭建了一系列系统性研究肿瘤菌群的技术平台：通过两步富集法有效提高灵敏度与信噪比，将组织细菌的检测灵敏度提高到细菌：细胞=1:105 ，为研究肿瘤菌群的行为功能打下重要基础；通过细菌遗传示踪技术追踪肿瘤转移过程中组织内细菌的动态变迁；通过大组织透明化高精度成像技术实现癌症微小转移灶的系统性分析；通过转录因子cut&tag技术优化实现低丰度转录因子下游基因的准确鉴定，为机制分析打下重要基础。
2. 该系列创新成果系统性分析了乳腺癌微生态环境的组成结构，通过多组学鉴定了肿瘤组织驻留细菌，并报道了胞内细菌的特殊存在形式，揭示了肿瘤菌群在乳腺癌转移过程中的关键作用。为诊断以及治疗肿瘤开辟了新的思路，提供了新的策略。
3. 该系列创新研究成果解析了肿瘤菌群促进肿瘤转移的关键分子机制，鉴定了细胞骨架调节是肿瘤胞内菌促进癌细胞转移，提高生存能力的关键因素，为阻断肿瘤转移提供了新的分子靶点。
综上，该系列研究首次揭示了影响肿瘤恶化转移的细菌因素，为通过微生物诊断、治疗癌症奠定坚实理论基础。提名该项目为自然科学一等奖。




