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	提名意见
	针对油菜骨干亲本遗传背景狭窄、种质资源数字化利用手段滞后、珍稀资源基因利用效率低等问题，首次对全球引进的1051份油菜种质进行基因组重测序，建成的基因资源数字化利用平台，首次实现了遗传多态性的可视化分析、GWAS等功能；挖掘了一系列具有育种利用价值的关键基因，如BnSFARs（油脂消减）等；首创了基于油菜父母本基因组序列配对的杂种优势预测模型，培育了6个代表浙江省油菜产业发展水平的高产、优质、适宜机械化生产的油菜新品种（系）。成果发表论文41篇，专利2项，登记新品种3个，3年积累推广面积153.04万亩，产生了良好的社会和经济效益。
提名该成果为省科学技术进步奖 贰  等奖。



