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提名意见 

 

本成果“重要人畜共患胞内病原菌的环境适应及其与

宿主互作机制”面向国家重大动物疫病监测和公共卫生安

全防控战略需求，由浙江农林大学联合浙江大学等研究团

队，针对单增李斯特菌和结核分枝杆菌等重要人畜共患胞

内病原菌的宿主免疫逃逸路径机制不明、单增李斯特菌遗

传演化及其环境适应机制不清等关键科学问题，开展了系

统研究。本创新成果：1. 首次解析了单增李斯特菌流行特

征、内化素基因簇分子遗传演化及其与细菌致病性的关联

机制；2. 阐明了李斯特菌环境适应与致病性调控的双重机

理；揭示了硫氧还蛋白家族动态调控毒力基因表达，实现

细菌在宿主体内外毒力切换的分子基础；明确了精氨酸代

谢关键酶发挥细菌抗酸应激的作用机理；3. 揭示了胞内病

原菌操控宿主 NLRP3 炎性小体，逃逸先天免疫的分子机

制。发现李斯特菌 LLO 等毒力因子激活 MAPK ERK1/2 信

号途径磷酸化的关键氨基酸位点、结核分枝杆菌 PPE13 蛋

白直接激活 NLRP3 炎性体的免疫逃逸机理；创新性发现人

参皂苷 Rg3 靶向抑制 NLRP3 炎性体组装，为其用于治疗

NLRP3 炎性小体介导的胞内微生物感染提供了科学依据。

本成果在 Gut Microbes 等权威学术期刊发表学术论文，承

担了国家自然科学基金等各类科研项目。本成果通过解析

重要人畜共患病原菌“传播-适应-致病”全程机制，为人

畜共患病的生物安全防控提供了理论创新，对维护公共卫

生安全具有重要意义。 

 

 


