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主要完成
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1.浙江大学 

提名单位 浙江大学 

提名意见 

该成果在国家自然科学基金、浙江省科技厅等多个课题资助下，以我

国独有的西藏野生大麦为主要材料，研究了耐旱、耐酸/铝、耐镉胁迫的基

因型差异分子机制，以及抗逆基因挖掘与功能解析，取得的创新性成果主

要有：（1）整合基因芯片、全基因组重测序、BSMV-VIGS 及多组学联合分

析等研究手段，率先建立了大麦抗逆基因高效挖掘与功能验证体系，首次

挖掘并功能解析了 HvHAK1、HvNAT2、HvEXPB7、HvABCB25等抗逆基因；

（2）首次构建了大麦响应干旱、酸铝及镉胁迫的 lncRNA-miRNA-mRNA
全转录组调控网络，揭示非编码 RNA 动态调控抗逆性的新机制，填补了

大麦非编码 RNA 理论研究的空白；（3）发现甲硫氨酸-多胺抗氧化偶联和

根系细胞壁重塑与液泡区室化协同提高大麦抗逆以及 HvEXPB7 正调控大

麦根毛发生和 K+吸收提高耐旱，丰富了作物抗逆分子调控理论；（4）利用

小孢子培养技术，创制了源于西藏野生大麦与栽培大麦杂交的高密度遗传

图谱 DH 群体，为抗逆研究与育种提供了新颖种质资源。该研究成果解析

了西藏野生大麦的特异抗逆机制，创制了多个具有重大育种价值的新种质，

对保障粮食安全意义重大。 
该项目研究成果以系列高水平论文发表于 Plant Biotechnology Journal、

Journal of Advanced Research、Journal of Experimental Botany 等国际权威期

刊，累计发表论文 22 篇，他引 1000 余次；获授权国家发明专利 9 件，总

体处于国际先进水平。 
 
提名该项目为浙江省自然科学奖 二 等奖。 

 

 


