四川省科学技术进步奖提名公示内容
（2025年度）
一、项目名称

成渝地区食源主要致病菌风险识别与全链防控关键技术研究及应用
二、提名单位及提名意见

提名单位：四川省农业科学院。

提名意见：
该项目面向食品安全重大民生需求，针对成渝地区食品全产业链中的微生物污染风险，开展了系统性、前瞻性的科学研究与技术攻关，首次在成渝地区完成了覆盖全类别动物源性食品的病原菌系统调查，建立了区域性病原菌资源库与耐药基因的数据库，揭示埃希氏大肠杆菌、副溶血性弧菌和伦敦沙门氏菌存在严重的多重耐药现象，为临床精准用药与耐药性传播溯源提供了重要科学依据。率先运用国际前沿的定量微生物风险评估（QMRA）技术，构建了副溶血性弧菌、沙门氏菌和金黄色葡萄球菌三种主要致病菌的全链条多维仿真风险预测模型，量化识别影响终端食品安全的关键控制点（如初始污染水平、贮运温度）。深入研究了具有区域特色和公共卫生风险的专项病原,揭示了成都市金针菇产销全链条中单增李斯特菌的高污染率（38.33%）、强毒力基因携带及交叉污染风险，明确了其致病潜力和关键控制环节（采收包装区）。项目为食品安全监管与科研提供了不可替代的基础支撑，对预防食源性疾病、保障公众健康、提升区域食品安全治理能力具有重大现实意义。
提名该项目为四川省科学技术进步奖。

三、项目简介

食源性致病菌污染是全球性重大公共卫生挑战。当前，我国在食源性疾病暴发预警、特定食品产业链风险精准评估及区域性系统性风险防控方面仍存在短板。成渝地区作为重要的经济与消费区域，其食品产业链复杂，亟待建立基于科学数据的系统性风险防控体系。

1.首次系统揭示了区域特色食品产业链中关键致病菌的污染规律、分子特征和耐药特性。

聚焦成都市金针菇产销全链条，明确了单核细胞增生李斯特菌的高污染率（38.33%）、优势流行克隆（ST8/CC8）及其强毒力特征，发现了从生产到销售的交叉污染与传播路径，为即食或轻度加工食品的风险管控提供了关键科学依据。揭示成渝地区332株沙门氏菌和69株单增李斯特菌血清型，沙门氏菌对对氨苄西林、四环素和复方新诺明耐受性高，对厄他培南、头孢他啶/阿维巴坦、替加环素、美罗培南和阿米卡星敏感，沙门菌多重耐药严重。
2.构建了区域性动物源性食品致病菌资源库与耐药基因数据库。
 系统完成成渝地区动物源性食品链的病原菌普查，保藏了涵盖39个物种的604株病原菌，构建包含152种、2286条耐药基因的数据库，首次全面揭示了区域内水产、畜禽、熟食等食品中致病菌的种类与耐药谱，金黄色葡萄球菌、单增李斯特氏菌、沙门氏菌和副溶血性弧菌是主要污染病原菌，所有被分析的大肠感杆菌和副溶血性弧菌均具有多重耐药外排泵基因（Efflux）,为风险监测与追溯提供了宝贵的本土化基础数据。

3.创建了区域性食品链定量微生物风险评估（QMRA）模型体系。

 在省内领先将QMRA技术应用于成渝地区食品链系统性风险研究，针对副溶血性弧菌、沙门氏菌等重点病原体，构建了“从农场到餐桌”的传播风险预测模型。通过蒙特卡洛模拟与敏感性分析，首次量化识别出初始污染水平、贮运温度等关键控制点，实现了风险管控从经验判断向定量预测的科学跨越。

项目成果直接应用于成渝两地的食品安全监管实践，为食品监管提供了直接技术支撑。建立的病原菌库、数据库及风险评估模型，食成渝地区食品安全风险监测、预警和防控的重要技术储备与决策支持工具。本项目首次在“成渝地区”复杂食品链场景下，实现了从“风险监测—暴发溯源—规律揭示—数据构建—定量评估”的全链条创新研究，形成了系统性的解决方案。研究兼具前瞻性、科学性与实用性，对保障区域食品安全、维护公众健康具有重要的理论价值和实践意义，总体达到国内领先水平。

四、主要知识产权目录
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	软件著作权
	病原菌菌种信息管理系统V1.0.
	中国
	2024SR1522710
	2024-10-14
	软著登字第13926583号
	西南大学
	

	软件著作权
	微生物生长特性检索分析系统V1.0
	中国
	2024SR1316024
	2024-09-06
	软著登字第13719897号
	浙江大学
	


五、论文专著目录
	序号
	论文（专著）名称/刊名/作者
	年卷页码
	发表时间
	通讯作者
	第一作者
	国内作者
	检索数据库

	1
	2024年金针菇产销环节中单增李斯特菌污染状况分析/现代预防医学/杨洋;孔喜梅;袁齐武;黄伟峰;何志群;钟宇婧;苗艳芳;伏星;冯敏;李永盛;车鑫垚;何大学;李静;黎明
	2025年52卷18期
	2025-09-25
	黎明
	杨洋
	杨洋;孔喜梅;袁齐武;黄伟峰;何志群;钟宇婧;苗艳芳;伏星;冯敏;李永盛;车鑫垚;何大学;李静;黎明
	北大核心、CNKI

	2
	2015—2022年彭州市食源性致病菌中沙门菌血清型分布、分子分型及耐药情况分析/职业与健康/林惠;袁齐武;张凤菊
	2025年41卷2期
	2025-01-15
	/
	林惠
	林惠;袁齐武;张凤菊
	CAS、CNKI

	3
	成都市未成年人群腹泻沙门氏菌血清型、耐药及分子分型研究/现代预防医学/黎明;孔喜梅;袁齐武;杨洋
	2021年48卷21期
	2021-11-10
	杨洋
	黎明
	黎明;孔喜梅;袁齐武;杨洋
	北大核心、CNKI

	4
	Comparative genomic and antimicrobial resistance profiles of Salmonella strains isolated from pork and human sources in Sichuan, China/Frontiers in Microbiology
/Zuo Haojiang; Yang Yang; Su Minchuan;  Huang Weifeng; Wang Jian; Lei Gaopeng;  Kong Ximei; Chen, Peng ;  Leng Yun; Yuan Qiwu; Zhao Yuanyuan; Miao Yanfang; Li Ming; Xu Xin; Lu Shihui; Yang Hui; Tian Lvbo 


	2025年16卷
	2025-03-03
	Lu Shihui; Yang Hui;
	Zuo Haojiang
	Zuo Haojiang; Yang Yang; Su Minchuan;  Huang Weifeng; Wang Jian; Lei Gaopeng;  Kong Ximei; Chen, Peng ;  Leng Yun; Yuan Qiwu; Zhao Yuanyuan; Miao Yanfang; Li Ming; Xu Xin; Lu Shihui; Yang Hui; Tian Lvbo 


	

	5
	Emergence of extensively drug-resistant Salmonella Kentucky ST198 inSouthwest China/ Journal of Global Antimicrobial Resistance/ Kong Ximei; Wang Jian; Lei Gaopeng;Yang Yang; Huang Weifeng; Leng Yun; Miao Yanfang; Li Ming; Yuan Qiwu; Zhao, Yuanyuan; Xu Xin; Zuo Haojiang; Tian Lvbo
	2025年43卷
	2025-06
	Zuo Haojiang
	Kong Ximei
	Kong Ximei; Wang Jian; Lei Gaopeng;Yang Yang; Huang Weifeng; Leng Yun; Miao Yanfang; Li Ming; Yuan Qiwu; Zhao, Yuanyuan; Xu Xin; Zuo Haojiang; Tian Lvbo
	


六、主要完成人
	排序
	姓名
	出生年月
	职称
	工作单位
	对成果创造性贡献

	1
	董玲
	1986.05
	副研究员
	四川省农业科学院农产品加工研究所（四川省农业科学院食物与营养健康研究所）
	主持项目、成渝地区食物源病原微生物分析、耐药基因分析和耐药数据库构建

	2
	袁齐武
	1987.09
	主管技师
	成都市疾病预防控制中心（成都市卫生监督所）
	成渝地区病原微生物分离、鉴定、分型和食品安全风险监测

	3
	张凤菊
	1989.12
	助理研究员
	四川省农业科学院农产品加工研究所（四川省农业科学院食物与营养健康研究所）
	成都市食物源病原微生物分离、鉴定

	4
	索化夷
	1978.10
	教授
	西南大学
	病原微生物信息管理系统研究和应用技术指导

	5
	陈秀琴
	1993.02
	助理研究员
	浙江大学
	成渝食物源病原微生物传播风险评估模型构建

	6
	徐炜桢
	1993.03
	讲师
	四川轻化工大学
	危害物检测技术研究

	7
	王洪伟
	1991.05
	副教授
	西南大学
	重庆地区病原微生物分析

	8
	赵驰
	1992.05
	助理研究员
	四川省农业科学院农产品加工研究所（四川省农业科学院食物与营养健康研究所）
	数据收集和技术示范

	9
	杨洋
	1984.03
	副主任技师
	成都市疾病预防控制中心（成都市卫生监督所）
	成渝地区病原微生物分型

	10
	汤奥星
	1993.01
	助理研究员
	四川省农业科学院农产品加工研究所（四川省农业科学院食物与营养健康研究所）
	技术示范与推广


七、完成单位
	排序
	完成单位
	对成果创造性贡献

	1
	四川省农业科学院农产品加工研究所（四川省农业科学院食物与营养健康研究所）
	思路设计、病原微生物耐药基因分析和数据库构建

	2
	成都市疾病预防控制中心（成都市卫生监督所）
	成渝食物源病原微生物监测、分型和鉴定

	3
	西南大学
	重庆市食物源微生物分析和病原微生物信息管理系统创建

	4
	浙江大学
	成渝食物源病原微生物传播风险评估模型构建

	5
	四川轻化工大学
	危害物检测技术研究


